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Fig. 2. — Formes cliniques rencontrées dans les leishmanioses péruviennes : Ilésion
cutanée sylvatique (a) ; métastase muqueuse ou espundia (b) ; lésion cutanée andine
ou uta (c) (Photos : A. Llanos - Cuentas).
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Fig. 5. — Polymorphisme de taille chromosomique entre les complexes braziliensis
et mexicana aprés hybridation avec une sonde B-tubuline. Stocks: bl, L. (V)
braziliensis M2904 ; pa, L. (V)) panamensis M4037 ; gu, L (V) guyanensis M4147 ;
am, L. (L.) amazonensis.

pour analyser la variabilité carvotypique dans le complexe braziliensis.
Quatre clones reconnaissant des chromosomes de taille différant par
espéce ou groupe d'organismes ont ainsi €té sélectionnés : pLb-22
(fig. 6a), pLb-134Sg (fig. 6b), pLb-134Sp (fig. 6b) et pLb-168Sg (fig. 6¢)
(DujarDIN ef al. 1993a). Ce sont ces clones qui ont été utilisés pour
I’étude caryotypique des populations naturelles de L. braziliensis et L.
peruviana.

3.3. ANALYSE GENETIQUE DES POPULATIONS NATURELLES DE
L. BRAZILIENSIS ET L. PERUVIANA

Un total de 56 stocks parasitaires ont été étudiés (annexe 2):
11 caractérisés isoenzymatiquement comme L. braziliensis et 45 comme
L. peruviana. Dans le contexte de cette étude éco-épidémiologique,
les BGU de Lamas ont été utilisées pour sélectionner les foyers
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i Polymorphisme de taille chromosomique dans Je complexe braziliengjg
aprés hybridation avec les sondeg pLb-22 (a), pr-l34Sg (plus grang chromosome)
et pr-134Sp (plus petit chromosome) (b) et pr-léSSg (¢). Taille ep kb ; fleche -
hybﬁdation avec la magge de chromosomcs ésolus, Stocks - b, 1. brazilien.ri.s'
(M2903, s M29p4, 2: I'F 300, 3 ; LCo1,16 . LCo3, 17); 8 . SUyanensis (M5373,
24 . M4147, 25: WAR, 26 s KLETI, 27 ; LEM669, 28 ; CAYHI66, 29) ; pe, L. Peruvigng
(SL2, 35 SL3, 36 ; SLs, 37. 40). D’apreg Dusarpiy et al. 1993,
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Fig. 1Z. — a. Polymorphisme de taille des chromosomes contenant les génes de
la gp63 chez des leishmanies du complexe braziliensis. On remarque que Dintensité
d’hybridation de la sonde pLb-134Sp (gp63) est plus faible pour les petits variants
chromosomiques de L. guyanensis M5378 (3), LEM669 (4) et L. peruviana 1.C26 (5)
que pour les grands variants de L. braziliensis M2903 (1) et M2904 (2). Les stocks
6 (LC1408) et 7 (LC1418) correspondent & des hybrides entre L. braziliensis et
L. peruviana et présentent également une hybridation moins intense du petit variant
chromosomique par rapport au grand. b. Patron polymorphe d’ADN génomique de
L. braziliensis M2903 (1) et L. peruviana LC26 (5) clivé avec I'enzyme Sall et hybridé
avec la sonde pLb-134Sp. les tailles sont indiquées en kb. D’aprés DuJARDIN ef al.
1994.
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Fig. 13. — Hybridation de la sonde ssu sur des chromosomes de L. braziliensis
M2903 (b,c) et L. peruviana LHI15 (2), LC106 (3), LCAIL (4) et LH249 (5). On
remarque que l'intensité d’hybridation de la sonde est généralement plus faible pour
les petits variants chromosomiques. Pulse : 115s ; taille en kb.

pourrait entrainer une diminution du nombre de ribosomes, donc une
efficacité moins grande de la machinerie de synthése protéique. Ceci
a ¢été prouvé chez la drosophile, ou les mutations qui affectent les
protéines ribosomales (Minute) ou le nombre de copies de génes
ribosomaux (bobbed) meénent dans les deux cas a une réduction de
la taille des soies et dans le cas des mutants «Minute» & un retard
au point de vue développement (AsHBURNER 1989). En fonction de
ces ¢léments, la diminution du nombre de génes ribosomaux soupgonnée
au sein de L. peruviana pourrait contribuer a expliquer les différences
de virulence observées entre les 2 especes.

3.4.3. Conclusion partielle

L’analyse de la virulence in vitro et du contenu génétique des
chromosomes pLLb-134Sp et pLb-22/ssu permet de donner un élément


































































